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TEA - Exames Genéticos - Autismo

Se: História Familiar
de Abortamentos

Sem histórico familiar
de abortamento

Dismorfias maiores
ou malformações congênitas 

SNP-array Cariótipo X-frágil
Exame físico (macroorquidia)

e/ou História  familiar
(sugestiva de espectro X-frágil)

Exoma

Se exames anteriores normais 
ou autismo isolado (certificar a 
necessidade de realizar x-frágil) 

Sexo Masculino 

Se: História Familiar
de Abortamentos

SNP-array Cariótipo MECP2 X-frágil Exoma

Sexo Feminino

Se: Período de
regressão de marcos

(entre 1- 4 anos de idade) 

História Familiar sugestiva 
de espectro X-frágil 

Dismorfias maiores 
ou malformações 

congênitas 

Se exames 
anteriores normais 
ou autismo isolado 


